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KATA PENGANTAR 

uji syukur ke hadirat Tuhan Yang Maha Esa atas limpahan rahmat dan 

karunia-Nya sehingga buku Bioinformatika Dasar untuk Biomedik ini 

dapat tersusun dan disajikan sebagai sumber pembelajaran bagi 

mahasiswa di bidang ilmu kesehatan dan biomedik. Buku ini dirancang sebagai 

jembatan pemahaman antara biologi molekuler dan teknologi komputasi 

modern, khususnya dalam analisis data biologis yang berkembang pesat di era 

digital. 

Bioinformatika merupakan bidang multidisiplin yang menggabungkan 

biologi, komputer, matematika, dan statistika untuk menganalisis serta 

menginterpretasikan data biologis. Seiring kemajuan teknologi sekuensing dan 

molekuler, volume data biologis seperti urutan DNA, ekspresi gen, struktur 

protein, dan variasi genetik meningkat drastis. Dalam konteks ini, bioinformatika 

menjadi alat utama untuk menganalisis data secara efisien, akurat, dan 

terintegrasi. 

Buku ini ditujukan untuk mahasiswa tingkat awal dari program studi 

kedokteran, biomedik, farmasi, keperawatan, gizi, dan rumpun ilmu kesehatan 

lainnya. Materi disusun secara sederhana namun komprehensif agar pembaca 

memahami konsep dasar bioinformatika sekaligus mampu menerapkannya 

secara praktis dalam konteks biomedis. Isi buku mencakup sejarah 

bioinformatika, dasar biologi molekuler, pengenalan basis data biologis (seperti 

GenBank, NCBI, UniProt, Ensembl, dan dbSNP), serta format data penting seperti 

FASTA, GenBank, GFF, dan VCF. Dilengkapi pula dengan panduan membaca dan 

menafsirkan data biologis, serta latihan praktis, misalnya dalam menemukan 

urutan gen BRCA1 atau membaca file GenBank secara langsung. 

Diharapkan buku ini menjadi bahan ajar yang kontekstual dan aplikatif, 

seiring dengan pentingnya bioinformatika dalam riset modern seperti kanker, 

penyakit infeksi, genetika populasi, farmakogenomik, serta pengembangan 

terapi dan vaksin berbasis genomik. Buku ini ditulis dengan bahasa yang mudah 
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dipahami, dilengkapi ilustrasi, tabel, dan latihan berbasis platform terbuka 

seperti NCBI dan Ensembl. Akhir kata, semoga buku ini bermanfaat dalam 

membekali mahasiswa memahami serta mengaplikasikan bioinformatika dalam 

studi biomedik. Terima kasih kepada semua pihak yang telah memberi dukungan 

dan masukan. Kritik dan saran sangat kami harapkan untuk perbaikan edisi 

selanjutnya. 

 

Agustus 2025 

Penulis 
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